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 یروغن یهاشرکت توسعه کشت دانه بذر، دیتول و یکاربرد قاتیمرکز تحق سیرئ

در کلزا ) بخش سوم(  زاهای  مقاومت به عوامل بیماریهای فراروی  شناسایی ژنچالش  

Current Status and Challenges in Identifying Disease Resistance Genes in Brassica napus 

های مختلف قارچ ساق سیاه کلزا زا در جمعیتژن بیماری 12، عنوان شد که حدود 98در ادامه مطالب درج شده در خبرنامه شماره 

ها با یکدیگر متفاوت باشد و یا اینکه برخی ممکن است شبیه یکدیگر ولی با عناوین مختلف این ژنگزارش شده است، اما اینکه تمامی 

ها مربوط به مطالعات محققان مختلف نامگذاری شده باشند مشخص نیست و تحقیقات بیشتری در این خصوص باید انجام شود. این تردید

های عنوان مثال ژنباشد. بههای مختلف میقارچی و بعضا استفاده از نشانگرهای ها، اختلاف در جدایهبه دلیل تفاوت در نوع کراس

LmR1 ،cRLMm ،cRLMrb وLEM1 ( همگی در کروموزم شماره هفت در گونه براسیکا ارقام استرالیاییShiralee ،Maluka ،

Skipton( و یک رقم فرانسوی )Majorاند( به ترتیب شناسایی شده(Ferreira et al. 1995; Mayerhofer et al. 1997; Balesdent et 

al. 2001; Delourme et al. 2006)ها کلون نشوند مشخص نیست که این موارد یک جایگاه ژنی هستند یا . اگرچه تا زمانی که این ژن

های مقاوم باید استفاده ریزی نمایند، که بدانند چه منابعی از ژنخیر. زمانی اصلاحگران قادر خواهند بود برای تولید ارقام مقاوم برنامه

. اگرچه (Larkan et al. 2013)باشدمی  AvrLm1زای در براسیکا با ژن بیماری  LepR3ها ارتباط دیگر از یکسان بودن ژنکنند. مثال 

که بیانگر احتمال  (Rouxel and Balesdent 2013)است Rlm1زا با ژن مقاومت نیز حاکی از ارتباط این ژن بیماریمطالعات فنوتیپی 

 ) Rlm7 وRlm4 (Raman et al. 2012 )های مقاومت باشد. یا موضوع ارتباط بین ژنمی LepR3یکی بودن ژن اخیر با ژن مقاومت 

(West et al. 2002 زای های بیمارینشان دهنده ارتباط ژن بوده کهAvrLm4   وAvrLm7   در پدیده فوق حساسیت در کلزا است. نتایج

نشان  AvrLm4-7های یک ژن هستند که به صورت زا در واقع اللدهد که این دو ژن بیماریزا نشان میکلون این عملگرهای بیماری

های های حامل یکی از این ژنتوانند نسبت به جدایههستند می Rlm7و یا  Rlm4های مقاومت شود. ارقامی که دارای یکی از ژنداده می

واریانت های اللیک یک   Rlm7و  Rlm3,Rlm4های مقاومت رسد ژن. همچنین به نظر می(Parlange et al. 2009)زا مقاوم باشندبیماری

 ;Delourme et al. 2004; Larkan et al. 2016)اندزا باشند،  چرا که تا کنون در یک رقم خالص یا یکدیگر مشاهده نشدهژن بیماری

Plissonneau et al. 2017)زا باید تجدید نظر شود. نمونه دیگر، تشابه ژنی های بیماریگذاری این ژنآید در خصوص نام. لذا به نظر می

AvrLmJ1  وAvrLm5  بوده که این موضوع نیز باید بررسی شود(Plissonneau et al. 2017)زا روی . در مقایسه با دیگر عوامل خسارت

های بیماری زا نیز رابطه مستقیمی ق سیاه کلزا کارهای بسیاری انجام شده است. برخی این ژنزایی بیماری ساهای بیماریکلزا، بر روی ژن

شود مثلا اگر ما زمانی از ارقام دارای ژن مقاومت می. بنابراین بر این اساس توصیه avrLm1و  avrLm6های با یکدیگر دارند مثل ژن

Rlm1  استفاده کردیم رقم بعدی ما فاقد ژن مقاومتRlm6 .باشد و بالعکس 

 ادامه دارد...
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